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Asaokalia
M'evetikn BeAtiwon AypoTikwv ZwwvV — TIPOTTTUXLOKA KO LETAMTUXLOKA pobnpata.

Epeuvntikd evéladépovta

e EXTIUNON QMOTEAECUATIKOTNTAC TIPOYPOUUATWY ETUAOYAG 0€ TTANBUGHOUC aypOoTIKWV {wwV
e MANBuOCULAKN YEVETIKA AVAAUCT KOL EKTIHNGN YEVETIKWV TTOPAUETPWV

e AVAAUGH OUOXETLONG YOVISLWHATIKWY SELKTWV LE TIOOOTIKEG LOLOTNTEC KOl A0OEVELEC OE
aypoTika {wa Kot oTtov dvBpwro
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