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Διδασκαλία 

Γενετική Βελτίωση Αγροτικών Ζώων – προπτυχιακά και μεταπτυχιακά μαθήματα. 

 

Eρευνητικά ενδιαφέροντα 

 Εκτίμηση αποτελεσματικότητας προγραμμάτων επιλογής σε πληθυσμούς αγροτικών ζώων 

 Πληθυσμιακή γενετική ανάλυση και εκτίμηση γενετικών παραμέτρων 

 Ανάλυση συσχέτισης γονιδιωματικών δεικτών με ποσοτικές ιδιότητες και ασθένειες σε 

αγροτικά ζώα και στον άνθρωπο 
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